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水稻是全球最重要的農作物之ㄧ，約為50%人口的主要糧食，同時也是穀類作物中的『模式植物』，探討及了解其基因功能，已成為全球植物學家及水稻育種學家極為關心的課題，增加水稻的生質產量，將對人類的福祉有很大的貢獻。
本計劃區分為兩個目標，第一，針對特殊基因進行選殖及分子分析，利用特殊高株、矮株之性狀，希望能夠clone 出可能是GA20 oxidase gene 以及它的啟動子區。以期能夠增加水稻的生質產量，及瞭解水稻供源與積儲的可能調控機制。
第二目標為配合整合型計劃中進行各項性狀之篩檢，如GA、ABA 抗逆境、鹽分、水分、溫度逆境、榖粒發育基因、病蟲害等基因篩檢時發現之表現型且具變異之株型，提供T-DNA 突變兩翼之DNA 序列。由於水稻基因組解序已完成，此結果可提供研究人員正向或逆向遺傳學之研究，進而達成獲得功能性基因及其基因序列等研究。我們在整合型計劃中負責針對較難解序之特殊品系進行解序工作，通常這些品系是在TRIM 上面尚未獲得flankink sequence，而且這些品系的flanking sequence 絕大部份都有特殊的意義。這些序列的解序就我們過去解序所得到的結果，都是非常難解序，通常所花的時候為一般解序的四到五倍的時間。另外本計劃所獲得之兩翼序列可上傳至TRIM 資料庫，讓研究人員可進行進一步確認表現型與基因序列之關係，最終之目的為達成發現珍貴重要功能之基因序列，並將此序列申請智慧財產權。
