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	摘要: 
	多重 DNA 或是蛋白質序列的排比在計算分子生物學中，扮演著相當重要的角色。隨著序列的數量及長度的增加，找尋合適/最佳排比結果的困難度亦隨之增加。在本篇論文中，我們將多重序列排比的問題視為最佳化的問題，並且利用遺傳演算法與動態規劃法之混合方式，來求取近似最佳解。為了提升搜尋解答的能力，我們設計了啟發式的動態規劃法，納入遺傳演算初始化染色體的一組種子，並設計與問題相關之突變運算元與重新修正之功能。實驗結果顯示，本論文提出的方法的確比Clustal W及DCA 之結果更為突出，適合應用在解決多重序列排比之問題。


